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Experiencia:

Investigador — Institute for Obesity Research, Tecnoldgico de Monterrey, México (2024 a la fecha)
Postdoctoral Scientist (Investigador Postdoctoral) — Universidad de California, Berkeley, Estados Unidos (2020-2024)

[ ]

° Profesor Invitado — Unidad de Gendmica Avanzada-Cinvestav campus Irapuato, México (2019 - 2020)

° Posdoctorado — Unidad de Gendmica Avanzada-Cinvestav campus Irapuato, México (2019)
Educacion:

Doctorado en Biotecnologia Vegetal — Unidad de Gendémica Avanzada-Cinvestav (2019)
Maestria en Biotecnologia Vegetal — Unidad de Genémica Avanzada-Cinvestav (2014)
Ingenieria Bioquimica — Instituto Tecnoldgico de Tuxtla Gutiérrez (2011)

Areas de investigacion:

Estudio de los mecanismos moleculares en la interaccion bacteria-hongo.
Biologia sintética en hongos filamentosos.

Genodmica funcional en cultivos de origen mexicano.

Estudio del microbioma humano y su asociacién con la obesidad.
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Premios y reconocimientos:

Investigador Nacional SNI 1 (2025 — 2030)

Proyectos actuales:

Aislamiento, secuenciacién gendmica y caracterizacién metabolémica de hongos filamentosos de origen mexicano.
Secuenciacion del genoma completo de Agave y papaya.

Anotacion funcional de genes mediante un enfoque de metagenesis no dirigida en el genoma completo de Trichoderma
atroviride.

Construccién de un modelo predictivo de enfermedades metabdlicas a partir de datos metagendémicos de pacientes.
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